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Bakgrund

| vardmiljoer vistas patienter i riskgrupp for allvarlig covid-19 infektion pa en
begransad yta samtidigt som manga narkontakter mellan individer sker.

Syfte

Beskriva spridningsmonstret av SARS-CoV-2 pa en geriatrisk enhet genom
analys av

» Kliniska data
« Epidemiologiska data
* Helgenomsekvensering av Sars-Cov2
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Metod

» Positivt RT-PCR for SARS-Cov-2 |
luftvagsprov under utbrottsperioden

» Retrospektiv granskning av journaler och

Antal per 10 000

belaggningsdata
» Djupsekvensering | o ~F /'
 Fylogenetisk analys och jamférelse med BN e PR

personalprover och samhallstammar
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Bild: Veckorapport covid-19 fran Smittskydd VGR
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Utbrottet
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Resultat

Medianalder 84 ar, 17/32 (53%) man

18/32 patienter (44%) avled inom 30 dagar (median 8 d)

Kéand exponering (samvard) i 22/32 falll

Screening identifierade 5 symtomfria fall
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Resultat — genetisk analys
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Nosokomial/sjukhusforvarvad infektion? =
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Stdd for nosokomial covid-19 hos 25/32 patienter
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Slutsatser

» Helgenomsekvensering av SARS-CoV-2 gav anvandbar
information vid utbrottsanalys

* Flera clades och multipla introduktioner orsakade utbrottet
« Sars-CoV-2 spreds effektivt bland patienter och personal

« Davarande atgarder var otillrackliga bade for att forhindra
introduktion av virus och fortsatt spridning

Myhrman et al. Unexpected details regarding nosocomial transmission revealed by whole-genome sequencing of
severe acute respiratory coronavirus virus 2 (SARS-CoV-2)
https://doi.org/10.1017/ice.2021.374
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